BIOCASE: Funzionamento di base

Descrizione completa dell'installazione al link: http://ww3.bgbm.org/bps2/Installation

http://wiki.bgbm.org/bps/index.php/Installation

Lavorare con biocase

Una volta completata l'installazione con le librerie aggiuntive (come ad esempio graphviz
per la parte grafica e psycopg2 per la connessione a Postgresql) si € pronti per lavorare
con Biocase.

Nella figura di seguito abbiamo la schermata iniziale di Biocase.
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BioCASe Provider Software 2.5.3

Start

Welcome ta the BioCASe provider software entrance page. This is 885 version 2.5.3.
Use the following links to administer or access the data of this data provider.

Query Tool config Tool Test the installation Utilities Documentation

Query this datasource using @ Configure new datasources, general Use the testing templates to Several other utiliies useful  Check the docunentstion of
generic software that works with options, the querytool, statistics, etc. check if your datasources are when managing your data the system and find sources of
any database. Login neceary working correctly. provider software. information.

DataSources

Each data source in a BioCASe service represent a database mapped to ane or mare conceptual schemas {like Darwin Caore ar ABCD). Click on its nare to get more informaion
about each of them and to access the data,
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Andare in Config Tool, quindi in System administration, inserire la password (quella di
default € ACDC). Si apre la pagina in cui e possibile amministrare il sistema: modificare
I'indirizzo ed il nome del servizio, personalizzare la password, dare il percorso per la
libreria Graphvis, ma soprattutto qui andiamo ad aggiungere i database che intendiamo
rendere pubblici grazie a Biocase.
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BioCASe Configuration Tool - System Administration

Home | Global configuration

Server Configuration

Webserver domain:  |http://85.44.32.22:8083

Base URL: |/nnb_biocase

Graphviz dot binary: | /usr/bin/dot

RecordResultLimit: 100

caching: |True

|
|
|
Admin password: [ssvasas |
|
|
|

Debug logs: |True

Datasources

Existing Sources

Name: |
Template: [ empry o]
| Create DSA | Create new datasource

Cache Maintanance

remove all cached serialized objects.

[v]

Nella sezione Datasources, inserire nel campo Name un nome per il DB che si vuole
andare ad inserire in Biocase; il nome dato non deve necessariamente coincidere con
quello reale. Una volta inserito il nome si preme sul pulsante Create DSA. Come si puo
vedere dal particolare in figura abbiamo inserito un DB di nome PROVA.

Datasources

Existing Sources

PROVA

Mame: |
Template: | empty [»e

Create DSA | Create new datasource

Abbiamo dato un nome al DB, ora andiamo a configurarlo; premere sul link del nome del
DB, nel nostro caso PROVA.
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BioCASe Configuration Tool - PROVA

Home | Overview | Settings | DB connection | DB structure | QueryForms | Help

Database connection:

The connection to the database is No Connection,
Edit Connection parameters

Database Structure:

You have actually configured 0 table aliases.
B Edit DB structure

Schemas:

These are the XML schemas mapped to your databases and how many mappings you have done against them.
Click on the name to edit the mapping:

Map your DB against a new schemai | —-select-- [a] [ Craate |

me:@

La figura sopra mette in evidenza la mancanza di una connessione (scritta in rosso).

Cliccare su Edit Connection parameters per inserire i parametri corretti.
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BioCASe Configuration Teol - PROVA

Home | Overview | Settings | DB connection | DB structure | QueryForms | Help
Database Connection

Status  No Connection

pers Ll [¥]

Select the db_module you want to use to connect to vour database.

Host |Ioca|host |

The host of the database as an IP number, if you are connecting trough ODBC you can leave it blanck

Database | |
The narne of the database or the ODBC DSM name
User Eroot |

Password | |

latin_t |

Encoading ¢ ¥OU are using Access you can leave it as it is. For ather databases you may have to specify the encoding of your database. For Western languages it
will be prabably "latin_1"

[ave]

Once you click in save you can see that the connection to the database is sucessfull in the status. If is not Ok then there is a problem either with the
connection parameter or with the database module to connect to it
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Scegliere il tipo di DB a cui ci si vuole connettere; il nome o I'lP del computer su cui il DB
risiede; il nome del Database; lo user e la password per accedere; per il campo Encoding
va bene il valore di default latin_1, quindi premere Save. Nella figura che segue ci siamo
collegati tramite il driver psycopg al computer 192.168.10.28, dove risiede nome DB con
l'utente nome user e la pssword per accedere al DB. Come si pu0 notare lo Status ora
indica OK in verde.

™ Local Config Tool
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| BioCASe Configuration Tool - PROVA
Home | Overview | Settings | DB connection | DB structure | QueryForms | Help
Database Connection

Status Ok

DEMs  LPsvesra [
Select the db_rnodule you want to use to connect to your database.

Host |192.168.10.28 |

The host of the database as an IP number, if you are connecting trough ©DBC you can leave it blanck
Database |_an‘:3‘ [_)_B |

The name of the database or the ODBC DSN name
User | nome user |

Password | hassword |

: | latin_1 I_‘Z'
Encoding If you are using Access you can leave it as it is. For other databases vou may have to specify the encoding of your database. For Western languages it
will be probably "latin_1"

Once you click in save you can see that the connection to the database is sucessfull in the status. If is not OK then there is a problem either with the
connection parameter or with the database module to connect to it,
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Una volta ottenuto questo risultato seguiamo il link Overview (in alto a sinistra); nella
sezione Database Structure cliccare sul link Edit DB Structure.

Di seguito si puo vedere la struttura del DB che é stato inserito. E' composto da 2 tabelle
FAUNA e TAXON_RANK_SEGN. Per linserimento delle tabelle procedere come segue:
inserire un nome nel campo Alias, e il nome della tabella nel campo Table; premere sul
pulsante Refresh; in Primary Key Attribute(s) inserire il nome del campo chiave primaria
della tabella in considerazione e dal menu a tendina scegliere il tipo di dato tra Date, Float,
Integer e text, quindi premere il pulsante Refresh. Nello stesso modo si procede per le
altre tabelle. Per evidenziare le relazioni tra tabelle si usa la colonna Foreign Key(s); a

fianco di ogni tabella compare un menu a tendina new FK to alias, scegliere il nome della
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tabella con cui si vuole creare la relazione, quindi premere Refresh. Sotto al nome della
tabella appena scelta appare un campo in cui inserire il nome del campo ed il tipo con cui
si vuole creare la relazione. Continuare questi passaggi fino alla conclusione delle tabelle
di interesse. Importante ogni tabella deve avere una relazione con almeno una delle altre.

A guesto punto premere sul pulsante Save.
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DB Connection status: 0k B i
(TAXON_RANK SEGN
Pk ID_SEGN(int)
ht_entry(int)
\Fk | ID_sEGN(int) )
3
FAUNA
ID_SEGN(int)
Alias Table Primary Key Attribute(s) Foreign Key{s)
FAUNA | FauNA_v_3 | Io_seGn [integer [wig new FKio afias
L . - S onone-- [l
—new-- |[tent 3] =
| TAXON_RAMK_SEGN | [FAUNA_TAXON_RANK_| | ID_SEGN |[inteqer (vl FK to afias B
e | R e | [FAUNA | astriburtas
|ht_entry |linteger (/@ z T
|ID_sEGH | Linteger [v [
e ] — | :
o S |--new-- | | test \Lt]
new FK to afias .
[ =-none-- [»]
wNew alias
|--new-- | --new-- |
Load template From temnplates directory: ?__--_se-\e:t-- _I_!‘I
From filesystern: Nessun file selezionato [a]

Nell'esempio proposto abbiamo la tabella TAXON_RANK_SEGN e in relazione con la
tabella FAUNA tramite il campo ID_SEGN di tipo integer. Una volta ultimato questo
passaggio torniamo alla pagina Overview.

Nella sezione Schemas c'e il menu a tendina Map your DB against a new schema dove
noi andremo a scegliere lo schema con cui vogliamo mappare i campi del DB che stiamo
trattando. Nel caso in esame si scelga ABCD_2.06.xml e premere sul pulsante Create.
Quando la pagina si sara aggiornata avremo un nuovo link chiamato ABCD_2.06.xml su
cui andremo a cliccare. In questa fase andiamo a mappare i campi del DB in esame con

gli elementi dello schema preso in considerazione. Nellimmagine successiva si vede
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come si presenta la pagina che abbiamo appena raggiunto. In questa si possono vedere
solo una parte dei campi che compongono lo standard ABCD; per visualizzarli tutti basta
mettere il check in show all concepts e premere Refresh.

" Local Corfig Tool
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BioCASe Configuration Tool - PROVA T

Home | Overview | Settings | DB connection | DB structure | QueryForms | Help

Mapping - ABCD_2.06.xml

hittp:/ /v tdveg .org /schemas /abed /2.06

Generated 2005-07-06 14:39:18.15 by PyWrapper v2.0.0
Modified 2011-05-27 13:20:52

Rm‘:u‘rd definition /DataSets/DataSet/Units/Unit

Root table alias [@

Static table aliases D:‘a

[P.efnesh] Save [-TBSLMEEBEEL

Show all concepts D or add new concepts by xpath identifier:

1L

DataSsts/DataSet
ContentContacts
ContentContact
Name
Metadata
Cescription
Representation
@language @
Title @
RevisionDiats
DateModified @
TechnicalContacts
TechnicalContact
Name @
units
Unit
Sourceld @
SourceInstitutionId @
uUnitip

Per iniziare a mappare gli elementi si clicchi sul + a fianco e si aprira un popup come
riporrtato di seguito:



O 85.44,32.22:8083/nnb_biocase configtooleditar_mapping. caitdsa=PROYARschema=cmf _ABCD_Z, 06, xml&concept=,T

Mapping Editor

Literall | |
DB attrl | |
Literalz | |
DB attr2 | |
Literal3 | |
DB Attr3 | |
Literald | |
DB ttrd | |
Literals | |
DE AttrS | |
P

E' possibile inserire una stringa di valore fisso nel campo Literal, oppure scegliere il nome
della tabella che ci interessa dal menu a tendina ed inserire il nome del campo seguito dal
tipo dello stesso. E' possibile combinare piu campi ed anche del testo. Una volta ultimata
la scelta premere Save. Al fianco dell'elemento preso in considerazione appariranno le
scelte fatte nel popup appena chiuso. Ripetere l'operazione fino ad aver ultimato i la
mappatura. In questa fase e consigliabile salvare di tanto in tanto.



